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Indiquez par quelques mots clés, I’orientation scientifique du sujet :
Base de données, chemoinformatique, espace chimique, interactions protéine-protéine

Titre du stage :

Approches chemoinformatiques et bioinformatiques structurales pour la mise a jour et I’analyse de
données chimiques et structurales des modulateurs d’interactions protéine-protéine et de leur cibles.
Ce sujet constitue-t-il un premier pas vers un travail de thése : Non

Description du sujet (quelques lignes):

Ce projet est centré sur la base de données iPPI-DB'~_http://www.ippidb.cdithem.fr/, qui contient la
structure chimique, les principales caractéristiques physico-chimiques, les données pharmacologiques et le
profil des cibles thérapeutiques de plusieurs centaines de modulateurs d'interactions protéine-protéine
(PPI). IPPI-DB est accessible via une application web. Dans le cadre de son imminente mise a jour, nous
avons besoin d’intégrer et d’analyser de nouvelles données dans la base avec pour la premiere fois des
données structurales sur leur cibles (les interactions elles-mémes). La mission du stage sera donc
d'analyser les nouvelles données de la littérature, et de les intégrer a 1'aide d'un outil web nouvellement
développé facilitant leur intégration. Le(a) candidat(e) devra aussi suggérer des voies d'optimisation des
processus d'intégration dans la mesure ou l'outil a vocation a devenir un outil communautaire. Les
nouvelles données seront par ailleurs analysées par chemoinformatique et bioinformatique de maniere a
les localiser dans I'espace chimique. Les résultats de cette mise a jour et de cette étude feront 1’objet d’une
publication une fois la mise a jour et I’analyse des données terminées, soumission qui doit impérativement
intervenir d'ici la fin du stage. Nous recherchons des candidat(e)s motivé(e)s souhaitant conforter une
expertise en chemoinformatique ou bioinformatique structurale et analyses de données.
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